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Sequence: 1 gggccaggggatgatatgaa gtttccagagcctagcccct 397 
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Qy 2 GGCCAGGGGATGATATGAATGTCACAGGAGGAGACACCTTCTGTCTTTGTTTCAAAGAAA 61 

Db 233 GGTGGGGGGATGATATGAATGTCACAGGAGGAGACACCTTCTGTCTTTGTTTCAAAGAAA 174 

Qy 62 GTTGATGTGCCATTTGTTAATATACAAGAGAAATATTGAAAATATATTGAAAAGAGCAAT 121 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 173 G— T GAT GT GCCAT T T GT T AAT AT ACAAGAGAAAT AT T GAAAAT AT AT T GAAAAGAGCAAT 115 

Qy 122 TTTAAATTATTTTTGGCTTATGTTGCAATATTTATTTTCTTGTATTAGGAAAGATTCCTT 181 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 114 TTTAAATTATTTTTGGCTTATGTTGCAATATTTATTTTCTTGTATTAGAAAAGATTCCTT 55 

Qy 182 TGTAGAAAAAAAATGTATTTTTCATTAACGCAAAAACCTATTTCTCCTTTTTGT 235 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Db 5 4 TGTAGAGAAAAAATGTATTTTTCATTAACGCAAAGACCTATTTCTCCTTTTTGT 1 



